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1. ZAGADNIENIA WPROWADZAJACE

Opis modelu czgsteczki DNA pojawit si¢ po raz pierwszy w 1953 1.
Dokonali tego Francis H. C. Crick i James D. Watson'. Zapoczatkowa-
o to nowa er¢ w badaniach naukowych. Zastosowanie analizy DNA
dla potrzeb organoéw $cigania i wymiaru sprawiedliwo$ci umozliwito
odkrycie w 1985 r. przez Aleca Jeffreysa polimorficznych sekwencji
minisatelitarnych i wprowadzenie technik ,,DNA fingerprinting.
Zastosowanie tej metody identyfikacji w praktyce sadowej wzbudzato
jednak liczne kontrowersje, zwlaszcza w USA, gdzie proces wprowa-
dzania ekspertyzy genetycznej okreslano mianem ,,wojny o DNA™.

Dowod z badania DNA na uzytek procesu karnego po raz pierw-
szy zostal wykorzystany w Wielkiej Brytanii w 1986r., w sprawie
o zgwalcenie i zabojstwo. Zabezpieczono wowczas §lady biologiczne
z materialem genetycznym pochodzacym z 1983 r.* Od tego momentu

' J. D. Warson, E. H. Crick, Molecular structure of nucleic acids; a structure for

deoxyribose nucleic acid. Nature 1953, 171.

> Badania kryminalistyczne (wybrane aspekty), red. 1. Sortyszewski, Olsztyn
2007, s. 11.

3 Zob. H.C. CoLemaN, E. D. SwensoN, The DNA Wars: Science Meets Law, DNA
in the Courtroom: A Trial Watcher’s Guide, GeneLex Corporation 1994.

4 W. Branicki, T. Kuriec, P. WorLaNska-Nowak, Badania DNA dla celow sqdo-
wych, Wydawnictwo Instytutu Ekspertyz Sadowych, Krakéw 2008, s. 9-10.
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analiza DNA w ekspertyzach kryminalistycznych zaczeta pojawiac si¢
coraz czesciej.

W Polsce pierwsza ekspertyza kryminalistyczna z wykorzystaniem
badan genetycznych opracowana zostata w 1989 r. przez ekspertow
Centralnego Laboratorium Kryminalistycznego Komendy Gtownej
Policji, z udziatem pracownikéw naukowych Zakladu Genetyki Czlo-
wieka PAN®.

Zrédtem informacji genetycznych o cechach organizméw zywych
jest kwas deoksyrybonukleinowy (DNA). DNA posiada zdolno$¢ do
replikacji, czyli tworzenia kopii w trakcie podziatow komorkowych,
rowniez podczas tworzenia komorek rozrodezych. Wihasciwosé ta po-
zwala na przekazywanie z pokolenia na pokolenie cech osobniczych.
Materiat genetyczny dziedziczymy od rodzicow biologicznych. Cha-
rakterystyczng cechg DNA jest jego niepowtarzalno$¢ i niezmiennosc.
Identyczne DNA posiadaja jedynie bliznigta jednojajowe. Wigkszosé
DNA znajduje si¢ w chromosomach. Chromosomy to struktury jadra
komoérkowego, a ich gtownym sktadnikiem jest wlasnie kwas deoksy-
rybonukleinowy®, ktory stanowi zrodto informacji o cechach naszego
organizmu. Te zakodowane w DNA informacje okresla si¢ jako genom
badZ genotyp.

DNA jest polimerem zawierajacym neuklotydy. Lancuch DNA ma
ksztalt podwdjnej helisy, co przypomina skrecone schody lub drabing.
Ramionami tej drabiny sa nukleotydy zbudowane z cukru, ktorym jest
piccioweglowa dezoksyryboza zasady azotowej oraz reszty kwasu fos-
forowego. Szczeblami owej drabiny sg natomiast wigzania wodorowe
zakonczone zasadami azotowymi. Te ostatnie to dwie puryny: adenina
(A) 1 guanina (G), oraz dwie pirymidyny: tymina (T) i cytozyna (C).
Nukleotydy tacza si¢ miedzy soba, tworzac w ten sposob tancuchy’.

W materiale genetycznym czlowieka znajduja sie regiony kodujace
stanowiace ok. 1% genomu oraz regiony niekodujace, ktore stanowia

> 1. Sortyszewski, Dowdd z badann DNA — wybrane aspekty, [w:] W trosce o ro-
dzing, Ksiega pamigtkowa ku czci Profesor Wandy Stojanowskiej, Warszawa 2008,
s. 471.

¢ Tamze, s. 473.
7 Tamze, s. 474.
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ok. 10-20 % tej czgsci genomu. W badaniach genetycznych na po-
trzeby organdéw $cigania i wymiaru sprawiedliwosci szczegolng role
odgrywajg sekwencje mikrosatelitarne®.

Wskazuje sig, ze tylko 1% DNA znajduje si¢ poza chromosomami
w mitochondriach. DNA znajdujace si¢ w jadrach komoérkowych jest
wieloczasteczkowym polimerem dezoksyrybonukleotydow. Dna mito-
chondrialne (mtDNA) to dwuniciowa kolista czasteczka, ktdra zawiera
168569 nukleotydow. W odroznieniu od jadrowego DNA, mtDNA
wystepuje w komorce w wielu kopiach. Ich liczba sigga nawet 10 000°.

Jako ze na poczatku przedmiot zainteresowania stanowito zagad-
nienie dopuszczalno$ci ekspertyzy genetycznej jako naukowego do-
wodu, sady nie badaty ekspertyzy genetycznej w ogole, lecz naukowe
podstawy jej poszczegdlnych metod dotyczacych czysto technicznych
kwestii, jak ujawnianie, oczyszczanie i badanie materiatu biologiczne-
go. W kregu zainteresowania byla takze analiza uzyskanych wynikoéw
w aspekcie przyjetych wczesniej kryteriow stwierdzania zgodnosci
oraz badan populacyjnych. Zwracano takze uwage na odpowiedni
poziom jako$ci pracy laboratoriow genetycznych, ktore takie opinie
wydawaly, jak rowniez na sposob prezentacji wnioskow!'’.

2. OGOLNE ZASADY ANALIZY DNA

Badania laboratoryjne rozpoczyna izolacja DNA. Proces ten polega
na usunig¢ciu btony komorki oraz jadra komorkowego w przypadku
genomu jadrowego i mitochondrium, gdy mamy genom mitochon-
drialny".

8 W skiad regionow niekodujacych wchodza sekwencje powtorzone, wystepujace
w wielu kopiach. Charakteryzuja si¢ one okreslona wielkoscig i rodzajem nukleoty-
dow. Wyro6znia si¢ sekwencje rozproszone i sekwencje tandemowe. Te ostatnie okresla
si¢ takze satelitarnymi, dziela si¢ one na minisatelitarne i mikrosatelitarne. Badania
kryminalistyczne..., s. 27.

°  Tamze,s. 27.

10 1. Skuza, Czy to zmierzch zlotej ery DNA? Kilka uwag na temat bledow w opi-
niach genetycznych w procesie karnym (cz. 1), «Palestra» 9-10/2006, s. 109.

1 W. Branicki, T. Kupiec, P. WoraNska-Nowak, Badania DNA dla celow sqdo-
wych, Wydawnictwo Instytutu Ekspertyz Sadowych, Krakow 2008, s. 44-45.
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Mozemy wyr6zni¢ enzymatyczne i nieenzymatyczne metody izola-
cji. Wsrod nieenzymatycznych wystepuja metody fizyczne 1 chemicz-
ne. Wystepuje takze inny podziat metod izolacji, w ktérym wskazuje
si¢ na metody precypitacyjne i chromatograficzne. Izolacja winna by¢
zakonczona oceng ilosci i jakosci uzyskanego DNA!2. Dokonuje si¢
pomiaru st¢zenia wyizolowanego DNA, co rzutuje na prawidlowy
przebieg catego procesu analizy $ladow biologicznych. Wsrod metod
pozwalajacych na oceng stezenia wyizolowanego DNA wyrdzniamy
m.in. metod¢ fluorymetryczng oraz metode wykorzystujacg zjawisko
hybrydyzacji kwasow nukleinowych, tzn. laczenia si¢ nici DNA o se-
kwencji komplementarnej. Od niedawna stosuje si¢ takze reakcje PCR
w celu pomiaru stezenia DNA®.

Kluczowy etap badan genetycznych stanowi amplifikacja, ktéra
umozliwia enzymatyczne powielanie wybranych odcinkow DNA
z uzyciem starterow hybrydyzujacych. To reakcja odzwierciedlajaca
naturalny proces replikacji DNA, jaki zachodzi przed kazdym po-
dziatem komorkowym'. Lancuchowa reakcja polimerazy polega na
namnozeniu polimorficznych fragmentow DNA, ktore stanowig mar-
kery identyfikacyjne'’. Poza klasyczng reakcja PCR, ktora pozwala na
amplifikacje jednego wybranego locus, stosuje sie takze reakcje PCR
typu multipleks, umozliwiajgcg jednoczesng amplifikacje wielu loci'®.

Do rozdziatu DNA wykorzystuje si¢ jego catkowity fadunek elek-
tryczny oraz wielko$¢ czasteczki, wyrazong w parach zasad. Rdznica
wielkosci fragmentow DNA sprawia, iz w polu elektrycznym beda
one wedrowaé z rozng predkoscig w kierunku anody. Podlozem owej
migracji moze by¢ zel agarozowy badz poliakrylamidowy. Réznice
powyzsze wykorzystane zostaly do celow identyfikacji kryminali-
stycznej'’.

12" Badania kryminalistyczne..., s. 28.

13 W. Branicki, T. Kupiec, P. WoLANSKA-NOWAK, Badania DNA..., s. 47-48.

4" Badania kryminalistyczne..., s. 28.

15 W. Branicki, T. Kupiec, P. WoLANSkA-Nowak, Badania DNA.. ., s. 48.
Tamze, s. 51.

17

Badania kryminalistyczne..., s. 29.
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3. METODY ANALIZY DNA

Pierwszg metoda analizy DNA wykorzystywang dla celow procesu
karnego bylo badanie polimorfizmu dlugosci fragmentéw restryk-
cyjnych (RFLP). Obecnie takie badania wykonuje si¢ tylko czasami
celem ustalenia pokrewienstwa. W metodzie tej wyr6znia si¢ analize
pojedynczego locus SLS (single locus system) oraz analiz¢ wielo-
locusowa MLS (multilocus system). Zasada obu tych badan oparta
jest na hybrydyzacji specyficznej sondy molekularnej z fragmentem
DNA, jaki uzyskany zostat na skutek dzialania okreslonych enzymow
restrykcyjnych. Rozdzielone DNA poddawane jest denaturacji i prze-
noszone na odpowiednie folie, po czym przeprowadzany jest proces
hybrydyzacji ze specyficznie wyznakowana sonda molekularng. Son-
dy sa komplementarne do powtarzajacych si¢ sekwencji badanych
loci, a polozenie hybrydyzujacych fragmentow na autoradiogramie
pozwala okresli¢ ich dtugos¢, a wige fonotyp badanych loci'.

Aktualnie identyfikacja genetyczna dokonywana jest w drodze
analizy polimorficznych sekwencji mikrosalelitarnych znanych jako
uktady typu STRY.

Technika multi-PCR w zakresie struktur STR (Short Tandem Re-
peats) zwigzana jest z zastosowaniem elektronicznej aparatury, ktéra
bada materiat biologiczny z wykorzystaniem elektroforezy kapilarne;j,
fluorescencji oraz $wiatta laserowego®.

W laboratoriach kryminalistycznych stosowany jest zestaw SGM
Plus, ktory pozwala na jednoczesng analizg probki w zakresie 10 poli-
morficznych uktadéw STR, jak rowniez na oznaczenie markerow pici.
System ten pozwala takze jednoznacznie wykluczy¢ lub potwierdzic¢

'8 Tamze, s. 30-31.

19 P. WoLaKskA-Nowak, W. BraNickl, Interpretacja wynikéw badania DNA w pro-
cesie karnym, «Prokuratura i Prawo» 11/2003, s. 51.

2 Zob. R. Pawrowskl, Ekspertyza genetyczna, ekspertyza sqdowa, pod red.
J. Woicikiewicza, Krakow 2002, s. 347-348.
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z prawdopodobienstwem graniczacym z pewnoscia hipoteze dotycza-
cg pochodzenia materiatu biologicznego od danej osoby?!.

Przedmiotem analizy sa dane cyfrowe z aparatury badawczej, czyli
tzw. elektroforogram. Biegly sporzadza tabele alleli (odmian genu,
ktore wystepuja w danym loci) i tabela ta stanowi podstawe do prowa-
dzenia interpretacji statystycznej dotyczacej znaczenia stwierdzonej
(ewentualnie) zgodnosci alleli w obrebie badanych materiatow. Tech-
nika PCR-STR to czuta i zlozona metoda, ktérej towarzyszy szereg
czynnikéw podnoszacych prawdopodobienstwo zaistnienia pewnych
bltedéw. Wymienia si¢ tutaj przede wszystkim kontaminacje i de-
gradacje materialu badawczego. Cho¢ zwraca si¢ rowniez uwage na
niewlasciwg analiz¢ danych z aparatury badawczej czy niepoprawnie
sformutowane wnioski w opinii?2. Pod poj¢ciem kontaminacji kryje
si¢ problem zanieczyszczenia materialu badawczego materiatem po-
chodzacym od bieglego czy tez osoby dokonujacej zabezpieczenia
dowodu, jak réwniez materiatem z innych prébek znajdujacych sie
w laboratorium badz innym miejscu przechowywania dowodow?.
Wskazuje si¢, ze staba jako$¢ oraz mata ilos¢ DNA uzyskanego ze
$ladu kryminalistycznego moze by¢ wynikiem wptywu czynnikow at-
mosferycznych, jak stonce czy deszcz, ktore oddziatywaty na materiat
dowodowy przed jego zabezpieczeniem?*,

Metoda PCR-STR daje szybkie, wiarygodne i o wiele bardziej r6z-
nicujace wyniki. Mozna w ten sposob bada¢ wszystkie rodzaje §ladow
biologicznych, a wigc m.in. krew, sline, wlos z cebulka. Zastosowanie
reakcji multipleks PCR skraca czas badan, a takze obniza ich koszty®.

Przyjetym modelem opiniowania wynikéw takiej ekspertyzy
w oparciu o analize uktadow STR jest podawanie wartosci prawdopo-

21 H. MiaskiEwicz, M. SKONIECZNY, Problemy z opiniowaniem w przypadku wystg-
pienia anomalii genetycznej, «Problemy Kryminalistyki» 255/2007, s. 52.

2 L. SkuzaA, Czy to zmierzch zlotej ery DNA? Kilka uwag na temat bledow w opi-
niach genetycznych w procesie karnym (cz. 2), «Palestra» 11-12/20006, s. 67.

2 Tamze, s. 67.

2% H. MiaskiEwWICZ, M. SKONIECZNY, Problemy..., s. 52.

» Badania kryminalistyczne..., s. 31.
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dobienstwa przypadkowej zgodnosci i ilorazu wiarygodnosci w posta-
ci szansy?*.

Podkresla si¢ takze, iz wykorzystanie techniki PCR umozliwia ko-
piowanie nawet bardzo malej ilosci dostepnego materialu badawczego,
a technika analizy struktur STR, wystepujacych w niekodujacych cze-
sciach DNA, umozliwia uzyskiwanie satysfakcjonujacych wynikow
nawet w sytuacji, gdy badany materiat biologiczny jest w wysokim
stopniu zdegradowany?’.

Kolejng metod¢ stanowi analiza mitochondrialnego DNA (mtD-
NA), ktérg wykorzystuje si¢ w sytuacji, gdy wyczerpia si¢ mozliwosci
przebadania DNA jadrowego. Analizie poddawana jest sekwencja
w dwoch regionach DNA mitochondrialnego. Za pomocg techniki PCR
namnaza si¢ dwa hiperzmienne regiony HV1 i HV2 z zastosowaniem
specjalnie zaprojektowanych starterow. Po uzyskaniu wystarczajacej
liczby kopii wykonywane jest sekwencjonowanie, ktore pozwala na
poznanie budowy okreslonego fragmentu tancucha DNA. Technika ta
polega na wykazaniu, w jakiej kolejnosci w okreslonym fragmencie
DNA uktadajg si¢ zasady A, G, T, C, co daje mozliwos¢ odczytania
kodu genetycznego. Celem identyfikacji fragmentow DNA stosuje si¢
dwie metody: metode Sangera, czyli tzw. metode enzymatyczng i me-
tode Maxima Gilberta, ktora opiera si¢ na chemicznej technice cigcia
DNA. Oba te zabiegi pozwalajag na szybkie uzyskanie informacji
o kolejnosci sekwencji nukleotydow w wielu probkach DNA. Wynik
poréwnywany jest z tzw. sekwencjg konsensus, utworzong w wyniku
badan populacyjnych. Z uwagi na wystgpowanie wielu kopii, analiza
mitochondrialnego DNA stwarza wigksze szanse powodzenia, gdy
mamy material biologiczny silnie zdegradowany, nienadajacy si¢ do
analizy DNA jadrowego?.

W praktyce analiza taka stosowana jest w odniesieniu do wlosow
pozbawionych cebulek i szczatkow ludzkich (kosci, zeby). MtDNA
dziedziczone jest w linii matczynej, a zatem wszystkie dzieci jednej

26 P, WorAKNskA-Nowak, W. Branicki, Interpretacja..., s. 52-53.
27 L. Skuza, Czy to zmierzch..., cz.1,s. 111.
2 Tamze, s. 32.
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kobiety maja identyczne czasteczki tego DNA, co wplywa na brak
mozliwosci zréznicowania w takim przypadku. Wskazuje sie, iz
w oparciu o analiz¢ mtDNA mozna dokona¢ jedynie identyfikacji gru-
powej (chociaz identyfikacja jednostkowa tez bedzie mozliwa w przy-
padku pewnych ,,zamknigtych” populacji®®).

Analiza mtDNA ma wigc w kryminalistyce mniejszg warto$¢ iden-
tyfikacyjng niz analiza jadrowego DNA. Zwraca si¢ takze uwage na
problemy metodyczne i interpretacyjne, jakie pojawiaja si¢ podczas
tego badania®®. Nie zawsze bowiem wynik analizy mtDNA ma charak-
ter rozstrzygajacy. Analiza taka moze wykluczy¢ wspolne pochodze-
nie dwoch probek badz wykazaé, iz mozliwe jest, ze probki te maja
to samo zrédlo, ale w gre wchodzi rowniez wynik nierozstrzygajacy,
kiedy to biegty nie jest w stanie wskaza¢, czy badany s$lad pochodzi od
oskarzonego, czy tez nie’!.

Postep w technologii oraz unikalna mozliwo$¢ identyfikacji gendw
poprzez SNPy (poliformizm pojedynczych nukleotydow) doprowadzi-
ly do rozkwitu w wykrywaniu SNPow. Aczkolwiek analiza SNP nie
jest jeszcze wykorzystywana do badan kryminalistycznych, poniewaz
STR maja zdecydowang przewage w zakresie interpretacji mieszanin.
Wskazuje si¢, ze SNP mogg by¢ wykorzystywane do analizy mito-
chondrialnego DNA, a wigc w przypadku wlosoéw, kosci, chromosomu Y
DNA, wnioskowania w kwestii przynaleznosci etnicznej, takich cech
charakterystycznych, jak kolor skory, wloséw czy oczu®.

4. WARTOSC DOWODOWA ANALIZY DNA

Badanie DNA przeprowadzone przez biegltego w ramach eksperty-
zy hemogenetycznej jest pelnowarto§ciowym dowodem formalnym,
a wyrazona w takiej ekspertyzie opinia biegltego podlega swobodnej
ocenie sadu, podobnie jak inne dowody.

¥ Jako przyktad podaje si¢ pasazerow rozbitego samolotu, P. WoLaNska-NoOwAK,
W. Branickl, Interpretacja..., s. 62.

3% Badania kryminalistyczne..., s. 32.
31 P. Woraxska-Nowak, W. Branicki, Interpretacja. .., s. 62.
32 Szerzej na ten temat: Badania kryminalistyczne..., s. 32-33.
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Przeprowadzanie badan genetycznych w postepowaniu karnym
uregulowane jest w Kodeksie postgpowania karnego oraz w usta-
wie z dnia 17 grudnia 2004 r. o zmianie ustawy o Policji. Przyjete
W ustawie rozwigzania pozostajg w zgodzie z Rekomendacja NR R (92)
1 Komitetu Ministréw Rady Europy z dnia 10 lutego 1992 r. w sprawie
wykorzystania analizy DNA w postepowaniu karnym*. Celem owej
rekomendacji, jak wskazano w preambule, jest przede wszystkim po-
moc dla wymiaru sprawiedliwo$ci w sprawach karnych przy ustalaniu
winy lub niewinnos$ci, jak roéwniez troska, by wprowadzanie i wyko-
rzystywanie technik analizy DNA odbywato si¢ z uwzglgednieniem
podstawowych zasad poszanowania ciata ludzkiego i godnosci kazdej
jednostki oraz prawa oskarzonego do obrony. Zwrocono nadto uwage
na potrzebg stworzenia wspolnej polityki kryminalnej dla ochrony
jednostek i spoteczenstwa.

Warto$¢ dowodowa analizy DNA opiera si¢ na podstawowym za-
lozeniu genetyki o jednosci biologicznej jednostki. Kazdy cztowiek
posiada niepowtarzalny, indywidualny i niezmienny kod genetyczny
okreslany genomem.

Wynik analizy DNA pozwala na ustalenie z bardzo wysokim stop-
niem prawdopodobienstwa, ze dana probka nie pochodzi od konkret-
nej osoby badz ze dwie probki majg to samo zroédto. W tym drugim
przypadku biegly nie dowodzi jednak identyczno$ci dwoch sladow.
Oceny prezentowanych przez bieglego wnioskow w aspekcie ich
prawidtowosci dokonuje sad. Biorac pod uwage warto$¢ dowodu z ba-
dania DNA, sad moze postawi¢ hipotezg o wspolnym pochodzeniu
dwoch analizowanych probek i zestawiajac to z pozostalymi dowoda-
mi w sprawie, przyjaé, ze oskarzony jest sprawcg®.

W pismiennictwie rozwazano kwesti¢ mozliwosci wydania przez
bieglego opinii kategorycznej zawierajacej wniosek, ze ,,wykluczajac
istnienie jednojajowego brata blizniaka oskarzonego lub mozliwosé
btedu laboratorium, oskarzony jest jedynym w danej populacji zro-

3 W. StojaNowska, Uwagi do Rekomendacji Komitetu Ministréw Rady Europy
No (92) 1 zdnial0 lutego 1992 r. w sprawie wykorzystania analizy DNA w postegpowa-
niu karnym, «Prawo i Medycynay 5/2000.

3% P. Woraxska-Nowak, W. Branicki, Interpretacja. .., s. 48.
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dfem s$ladu™. A zatem, czy zamiast wnioskow o probabilistycznym
charakterze biegly mogtby wydaé kategoryczng opini¢, w ktorej wy-
raza swoje przekonanie, ze badany $lad mogt pozostawi¢ wylacznie
oskarzony?*

Nalezy si¢ opowiedzie¢ za odrzuceniem takiej mozliwosci, zwlasz-
cza w kontekscie pojawiajacych si¢ w doktrynie opinii na temat nieza-
wodnosci przeprowadzanych badan kryminalistycznych. Wynik kaz-
dego badania moze by¢ bowiem obarczony btedem popetnionym przez
cztowieka dostarczajacego materiat do badan badz tez wykonujacego
badania, albo zawodnos$cia aparatury. Takie btedy moga si¢ pojawi¢
nawet w przypadku metody, ktora uznawana jest za niezawodng®’.
Wykonanie czynnosci badawczych lege artis rtowniez nie gwarantuje
bezbtednosci sporzadzonych przez bieglego ustalen’®,

Wyniki analizy genetycznej nalezy zestawi¢ z innymi zgromadzo-
nymi w danej sprawie dowodami. Sam dowdd z analizy DNA nie
jest elementem przesadzajacym bezposrednio o winie sprawcy prze-
stepstwa. Na jego podstawie mozna jedynie wnioskowaé o istnieniu
zwigzku pomigdzy popetlnionym czynem zabronionym a dang osoba
badz ze zwigzek taki nie wystepuje®.

Wyniki ekspertyzy genetycznej stanowig doniosty i znaczacy do-
wod w postepowaniu karnym, mimo pojawiajacych si¢ watpliwosci
co do wiarygodnosci tego typu dowodu, z uwagi np. na kontaminacje
czy pomyitki, ktére moga skutkowac uzyskaniem fatszywego wyniku.

Omawiajac rodzaj wynikéw ekspertyzy genetycznej, nalezy
zauwazy¢, ze mogg one mie¢ charakter rozstrzygajacy badz nieroz-
strzygajacy. Wyniki rozstrzygajace majg posta¢ potwierdzenia badz
wykluczenia. W przypadku wykluczenia opini¢ okreslamy mianem

35 Cyt. za P. WoLaXska-Nowak, W. BRANICKI, Interpretacja..., s. 55.
36 Szerzej na temat kategoryzacji opinii biegtego z badania DNA P. WoLANSKA-
-Nowak, W. Branicki, Interpretacja...,s. 55 in.

37 Z. Dopa, A. GABERLE, Orzecznictwo Sqdu Najwyzszego. Komentarz, 1, Dowody
w procesie karnym, Dom Wydawniczy ABC, Warszawa 1997, s. 279.

3% A. GaBERLE, Dowody w sgdowym procesie karnym, Krakow 2007, s. 50.

¥ M. KLEINOWSKA, Analiza sladow genetycznych jako dowdd w procesie karnym —
cz. II, «Problemy Kryminalistyki» 253/2006, s. 13.
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kategorycznej. Jest to sytuacja, gdy wskazany zostanie brak zgodnosci
cech w poszczegolnych uktadach materiatu dowodowego i porownaw-
czego. W odniesieniu do wyniku potwierdzajacego wskaza¢ mozna
sytuacje, kiedy w materiale dowodowym znajduje si¢ DNA pochodza-
ce od jednej osoby (tzw. profil czysty) oraz sytuacje, kiedy w materiale
dowodowym znajduje si¢ mieszanina DNA pochodzacego od wigcej
niz jednej osoby, przy czym wystepuje w niej profil dominujacy.

W sytuacji wyniku nierozstrzygajacego wskaza¢ mozna sytuacje,
gdy w materiale dowodowym mamy tzw. profil czysty i wystepuje
zgodno$¢ pomigdzy cechami DNA ujawnionymi w materiale dowo-
dowym i porownawczym, jednak w zbyt matej liczbie uktadow z po-
wodu degradacji widocznej w pozostalych uktadach. Z wynikiem nie-
rozstrzygajacym mamy do czynienia takze wowczas, gdy w materiale
dowodowym znajduje si¢ mieszanina DNA pochodzacego od wigcej
niz jednej osoby i nie wystepuje profil dominujacy. Wynik nierozstrzy-
gajacy jest takze konsekwencjg innych przyczyn o charakterze tech-
nicznym badz biologicznym, jak np. degradacja materiatu badawczego
czy zbyt mata ilos¢ DNA.

Na ptaszczyznie oceny wartosci dowodowej analizy DNA szczegol-
ne znaczenie odgrywa nie tylko poziom wiedzy biegtego sporzadzaja-
cego opini¢ w ekspertyzie hemogenetycznej, ale rowniez prawidtowe
postgpowanie z materiatem badawczym na kazdym etapie. Chodzi
0 sposob zabezpieczania probek oraz o sposob ich przechowywania
w laboratorium. Majac na uwadze powyzsze, istotnego znaczenia na-
biera ocena sadu w zakresie prawidlowosci przeprowadzania DNA.
W piSmiennictwie wskazywane si¢ najczes$ciej popetniane bledy
w opiniach genetycznych?.

Na oceng rzetelnosci wykonywanych badan DNA znaczny wptyw
beda mialy nie tylko odpowiednie kwalifikacje opiniujacego biegltego,
ale rowniez laboratorium, w ktorym przeprowadzone zostalo badanie.

40 Szerzej na temat interpretacji wynikow badan ekspertyzy hemogenetycznej:
M. LEWANDOWSKA, Wykorzystanie dowodu z DNA na przykitadzie postgpowan karnych,
«Palestra» 56.5-6/2011, s. 80 i n.

4 Zob. L. Skuza, Czy to zmierzch..., cz. 1 icz. 2.
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Wiaze si¢ to ze spelnieniem wymagan przewidzianych w stosownych
normach odnoszacych sie do tego typu placowek*.

Szczegodlnie istotna pozostaje kwestia zapobiegania kontaminacji.
Laboratorium musi zapewnia¢ odpowiednie warunki lokalowe i $ro-
dowiskowe, a personel powinien stosowa¢ metody i procedury badaw-
cze zgodne z normami badZz wymogami zawartymi w renomowanym
pismiennictwie naukowym. Konieczny warunek stanowi takze po-
siadanie odpowiedniego wyposazenia badawczego, ktére umozliwia
prawidtowy przebieg przeprowadzanych badan®.

Inna kwestia poruszana w aspekcie warto$ci dowodowej ekspertyzy
genetycznej dotyczy sposobu uzyskania materiatu poréwnawczego do
takich badan. Materiat por6wnawczy mozna bowiem pobra¢ od czlo-
wieka i porowna¢ z materialem dowodowym, ale materiat taki moze
takze pochodzi¢ z bazy danych DNA. Zdaniem M. Klejnowskiej nie
mozna byloby uznaé za podstawe rozstrzygnigcia wytgcznie wyniku
przeszukania komputerowej bazy danych DNA*, chociaz wynik prze-
szukania bazy danych w ramach procesu karnego potwierdzony przez
eksperta ma walor dowodowy*. W nauce $wiatowej podnoszono, ze
dowdd uzyskany w drodze przeszukania bazy danych wymaga dodat-
kowych badan. Tytutem przyktadu, Raport National Research Council
z 1992 r. sugerowal przebadanie dodatkowych loci, tak w §ladzie, jak
i u podejrzanego, i uwzglednianie tylko wynikow tych dodatkowych
analiz*. Taki poglad jest jednak przedmiotem krytyki. Podnosi sie,

4 Wymogi stawiane laboratoriom badawczym uregulowane zostaly w normie
europejskiej. Polska wersja normy opublikowana zostata przez Polski Komitet Nor-
malizacji w 2001 r. Jest to norma: ,,PN EN ISO/IEC 17025:2005 — Ogolne wymagania
dotyczace kompetencji laboratoriow badawczych i wzorcujacych”.

1. SortYszewskl, Dowdd z badar. .., s. 481.

4 Autorka wskazuje art. 26a ustawy o ochronie danych osobowych, zgodnie z kt6-
rym niedopuszczalne jest ostateczne rozstrzygniecie indywidualnej sprawy osoby, ktorej
dotyczg dane, jesli jego tres¢ jest wynikiem wylacznie operacji na danych osobowych,
prowadzonych w systemie informatycznym, M. KLEINOWSKA, op. cit., s. 13.

4 Tamze, s. 12.

46 National Research Council, DNA Technology In Forensic Science, Committee
on DNA Technology In Forensic Science, National Academy Press, Washington DC
1992.
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ze ignorowanie uzyskania zgodnos$ci w trakcie przeszukiwania bazy
danych skutkuje utrata informacji, a nadto, uzycie do identyfikacji
podejrzanego wielu loci sprawi, ze pozostanie niewiele uktadow do
przeprowadzenia kolejnej wyczerpujacej analizy*’. Poglad, jakoby tak
uzyskany (w drodze przeszukiwania bazy danych) materiatl porow-
nawczy obnizat range otrzymanego w drodze ekspertyzy wyniku, nie
zastuguje jednak na aprobate. Zwlaszcza, jezeli w zestawieniu z po-
zostatym materiatem dowodowym mozliwe jest wskazanie sprawcy.
Podwazanie mozliwosci wykorzystania materialu znajdujgcego si¢
bazie danych do badan poréwnawczych rodzi bowiem pytanie o sens
tworzenia i utrzymywania takich baz danych. Nalezy zatem przyjac,
ze nie ma przeszkod, aby materiat porownawczy wykorzystany w ana-
lizie DNA pochodzit z bazy danych.

W postanowieniu Sadu Najwyzszego z dnia 5 lutego 2001 r. wy-
razony zostal poglad, ze: ,,wszystkie dowody podlegaja takiej samej
ocenie, (...) swobodnej ocenie sadu opartej na zasadach prawidlowego
rozumowania opartego na wiedzy i doswiadczeniu zyciowym. Prze-
pisy kodeksu postepowania karnego nie dziela dowodoéw na bardziej
i mniej warto$ciowe ani takie, co moga wystepowac samodzielnie i ta-
kie, co nie mogg by¢ jedynymi wskazujacymi na wine oskarzonego™,

I chociaz ekspertyza hemogenetyczna dokonywana na uzytek pro-
cesu karnego wykorzystywana jest od niedawna, to doczekala si¢ juz
licznych orzeczen sadowych, w $wietle ktorych posiada wysoka war-
tos¢ dowodowa.

Nalezy takze zaznaczy¢, ze na warto§¢ dowodowa kazdej opinii
W znaczacy sposob wptywa metodologiczna i procesowa nienaganno$é
przeprowadzania badan identyfikacyjnych®. W przypadku ekspertyzy
genetycznej takze bedzie to miato istotne znaczenie. Jak podkreslono

47 P. Woraxska-Nowak, W. Branicki, Baza danych profili DNA — nowe narzedzie
dla wymiaru sprawiedliwosci, «Prokuratura 1 Prawo» 5/2000, s. 96.

4 Postanowienie SN z 5 lutego 2001, III KKN 333/98, «LexPolonica» nr 392227.

4 M. SzczepANIEC, J. ZYGMUNT, Wartos¢ dowodowa opinii osmologicznej, [w:]

Wspélzaleznosé prawa karnego materialnego i procesowego, red. Z. CWIAKALSKI,
G. Artymiak, Warszawa 2009, s. 574.



184 MARIA SZCZEPANIEC [14]

w doktrynie: ,,nie sam wynik badania, ale prawidlowos$¢ jego otrzyma-
nia i krytyczna interpretacja stanowi o jego warto$ci sgdowe;j”.
Ekspertyza taka bez watpienia stanowi bardzo doniosty i znaczacy
dowdd w postgpowaniu karnym. Wprawdzie biegly nie dowodzi w swej
opinii, ze dane $lady sg identyczne, ale stwierdza, ze dwie probki moga
mie¢ to samo zrodto. Takze wykluczajacy wynik ma istotne znaczenie,
bo wskazanie braku zgodnosci cech w poszczegolnych uktadach nadaje
opinii charakter kategoryczny. Biegly musi takze zachowac szczegolng
ostroznos¢ przy formutowaniu wnioskow w takiej opinii, zwtaszcza
dysponujac malg iloscia DNA badz kiedy material jest zdegradowany.
Slad DNA, ktory zostat wlasciwie zabezpieczony, a nastepnie pod-
dany analizie genetycznej z dochowaniem odpowiednich standardow
i nalezytej staranno$ci, moze by¢ silng podstawa do identyfikacji
sprawcy. Jednakze, nawet jesli bardzo wysoko oceniamy wartos¢ opi-
nii z takich badan, to nie nalezy tego dowodu ocenia¢ w oderwaniu
od innych ujawnionych w trakcie postgpowania. Dlatego sad powi-
nien dokona¢ swobodnej oceny tego dowodu, majac takze na uwadze
wszystkie inne zgromadzone w danej sprawie dowody.

DNA GEeNETIC TESTING IN CRIMINAL PROCEDURE
Summary

The article discusses the use of DNA genetic testing for the purposes
of criminal procedure. It describes the general principles and methods
used in DNA-based tests. It also addresses the issue of the value of
haemogenetic examination as evidence, and notes the problem of
contamination and the method employed for the collection of samples
for comparative tests.

0 Ekspertyza sqdowa. Zagadnienia wybrane, red. J. WoicikiEwicz, Warszawa
2007, s. 353.



